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• Biodiversità è definita come la varietà degli 

esseri viventi che popolano la Terra.

• Le interazioni tra gli organismi viventi e l’ambiente fisico danno luogo a relazioni 

funzionali che garantiscono resilienza e conservazione degli ecosistemi.

Concetto di « biodiversità » 

• La biodiversità si misura a livello di geni, 

di popolazioni, di specie, e di ecosistemi.
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Cosa comporta la perdita di biodiversità?

«Mantenere resilienti gli ecosistemi e salvaguardare la biodiversità del nostro 
pianeta è fondamentale per l'eliminazione della povertà, la salute umana e il 

benessere.» (UNESCO, 2018)

«Un mondo diversificato ci offre la flessibilità di 
adattarci ai cambiamenti, incluso il 

cambiamento climatico. 
La biodiversità è quindi alla base della maggior 
parte degli obiettivi di sviluppo sostenibile e la 

sua perdita costituisce una minaccia sia per la 
sicurezza che per la pace» 

L’IMPEGNO DELL'UNESCO PER LA BIODIVERSITÀ
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Cosa sta accadendo attualmente? 

Siamo di fronte alla "sesta estinzione di massa della Terra", 
paragonabile all'ultima grande crisi di estinzione

65 milioni di anni fa. 

Stiamo attualmente perdendo biodiversità ad un tasso 1.000 volte superiore a 
quello naturale. (UNESCO, 2018)
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Cosa sta accadendo attualmente? 
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AZIONE 1: Ricognizione, censimento e valutazione diversità genetica da dato di pedigree

Razze potenzialmente più 
vulnerabili ai cambiamenti 

A livello di popolazione 
questo causa una riduzione 

della variabilità genetica  

A livello di singolo individuo 
questo può causare 

«depressione da consanguineità»

Stima della consanguineità
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AZIONE 1: Ricognizione, censimento e valutazione diversità genetica da dato di pedigree

ID SESSO DATA PADRE MADRE STATO

280443 1 03/09/2018 236836 236546 1

280444 1 03/09/2018 236836 236546 1

280447 1 03/09/2018 236836 236546 1

280448 1 03/09/2018 236836 236546 1

280449 1 03/09/2018 236836 236544 1

280450 1 03/09/2018 236836 236544 1

280451 1 03/09/2018 236836 236544 1

280455 1 03/09/2018 236836 236544 1

280456 1 03/09/2018 236836 236544 1

280457 1 03/09/2018 236836 236542 1

280464 1 03/09/2018 236836 236542 1

280445 2 03/09/2018 236836 236546 1

280446 2 03/09/2018 236836 236546 1

Ottimizzare lo scambio dei riproduttori

Monitorare la diversità genetica
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AZIONE 1: Ricognizione, censimento e valutazione diversità genetica da dato di pedigree

Monitorare la diversità genetica

ID SESSO DATA PADRE MADRE STATO

280443 1 03/09/2018 236836 236546 1

280444 1 03/09/2018 236836 236546 1

280447 1 03/09/2018 236836 236546 1

280448 1 03/09/2018 236836 236546 1

280449 1 03/09/2018 236836 236544 1

280450 1 03/09/2018 236836 236544 1

280451 1 03/09/2018 236836 236544 1

280455 1 03/09/2018 236836 236544 1

280456 1 03/09/2018 236836 236544 1

280457 1 03/09/2018 236836 236542 1

280464 1 03/09/2018 236836 236542 1

280445 2 03/09/2018 236836 236546 1

280446 2 03/09/2018 236836 236546 1

• Stimare la completezza dell’informazione di pedigree

• Stimare la parentela 

• Stimare la consanguineità



AZIONE 1: Ricognizione, censimento e valutazione diversità genetica da dato di pedigree

Monitorare la diversità genetica

KEY MESSAGES 

1) Un animale è consanguineo SOLO se i suoi genitori sono parenti

2) La consanguineità aumenta il livello di omozigosi nel genoma  

Metodo tradizionale da dato di pedigree: 
Il coefficiente di consanguineità è ½ la relazione di parentela dei genitori. 



AZIONE 1: Ricognizione, censimento e valutazione diversità genetica da dato di pedigree

Pedigree:

- 5133 soggetti
o 533 M
o 4600 F

- 9 provincie
- Dal 1978 

Genomico:

- 160 soggetti
o 15 M
o 145 F

- 7 allevamenti

OBIETTIVO: 300

PECORA CORNIGLIESE



AZIONE 1: Ricognizione, censimento e valutazione diversità genetica da dato di pedigree

CGE 0,86
Consanguineità media 0,02

Parentela media 0,004
Realized effective population size 

(Ne)
12,59

Attendibile 
se >2

TOTALI RIPRODUTTORI

Numerosità 5.133 199

Numero di maschi 533 16

Numero di femmine 4.600 183
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AZIONE 2: Prelievo materiale biologico, genotipizzazione e controllo qualità del dato
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AZIONE 2: Prelievo materiale biologico, genotipizzazione e controllo qualità del dato

Avvento della genomica
Pannelli genomici per la 

genotipizzazione



AZIONE 2: Prelievo materiale biologico, genotipizzazione e controllo qualità del dato

Violin plot con consanguineità da dato di pedigree e da dato genomico sui soggetti con CGE >2

Valore medio 
9%

Valore medio 
2%



Scatter plot della correlazione tra consanguineità stimata da pedigree e da dato genomico

AZIONE 2: Prelievo materiale biologico, genotipizzazione e controllo qualità del dato

Correlazione
 0,22



AZIONE 2: Prelievo materiale biologico, genotipizzazione e controllo qualità del dato

Box plot del confronto tra valori di FROH per azienda Differenze genetiche fra aziende



AZIONE 1: Ricognizione, censimento e valutazione diversità genetica da dato di pedigree

Censimento

TACCHINO DI PARMA E PIACENZA

DESCRIZIONE MORFOLOGICA DEL TACCHINO DI PARMA E PIACENZA

Dimensioni Ciuffo Comportamento riproduttivo Colore tarsi
1 

piccola 1 presente X 1 con istinto alla cova X 1 violacei X

2 medie X 2 assente 2 senza istinto alla cova 2 neri

3 grandi
3 con riproduzione 

naturale 3 corno X
4 molto 
grandi Livrea

4 con necessità di 
fecondazione assistita 4 rosei X

1 monocolore

Livrea 2 bicolore Colore pulcino Caruncole

1 bianca X
3 con disegno 

complesso X 1 uniforme
1 molto 

sviluppate

2 gialla
4 remiganti 

monocolore 2 striato X
2 mediamente 

sviluppate X
3 

paglierin
a

5 remiganti 
barrata X 3 screziato X

3 poco 
sviluppate

Peso tacchino adulto: 
• Maschio 12kg
• Femmina 6,5kg



AZIONE 1: Ricognizione, censimento e valutazione diversità genetica da dato di pedigree

Censimento

MASCHI FEMMINE

Min Max Min Max

Peso vivo adulto (kg) 5 10,04 1,3 6,05
Lunghezza corpo (cm) 48 77 32 54
Circonferenza 
toracica (cm) 50

80
40

60
Lunghezza tarso (cm) 10 14 7 10
Diametro del tarso 
(cm) 2

3
1,5

2,5
Apertura alare (cm) 70 94 56 70



AZIONE 1: Ricognizione, censimento e valutazione diversità genetica da dato di pedigree

Pedigree:

- 203 soggetti (35 marchiati)
o 64 M
o 139 F

- 5 provincie
- Dal 2010 

Genomico:

- 101soggetti
o 36 M
o 65 F

- 9 allevamenti



AZIONE 1: Ricognizione, censimento e valutazione diversità genetica da dato di pedigree

TOTALI
CGE 0.43

Consanguineità media 0,0015
Parentela media 0.02



AZIONE 2: Prelievo materiale biologico, genotipizzazione e controllo qualità del dato

Valore medio 
16.3%

Valore 
medio 
19.5% Valore 

medio 
4.6%



AZIONE 2: Prelievo materiale biologico, genotipizzazione e controllo qualità del dato



AZIONE 2: Prelievo materiale biologico, genotipizzazione e controllo qualità del dato



AZIONE 1: Ricognizione, censimento e valutazione diversità genetica da dato di pedigree

MAIALE NERO DI PARMA

Pedigree:

- 18203 soggetti
o 8999 M
o 9204 F

- Dal 2002

Genomico:

- 112 soggetti
o 28 M
o 84 F (22 setole – 62 tamponi)

- 3 allevamenti

OBIETTIVO: 300



AZIONE 1: Ricognizione, censimento e valutazione diversità genetica da dato di pedigree

MAIALE NERO DI PARMA

Registrazione 
dei primi parti

Istituzione 
registro dei 
riproduttori

Picco di 
iscrizioni



AZIONE 1: Ricognizione, censimento e valutazione diversità genetica da dato di pedigree

CGE 6,75
Consanguineità media 0,28

Parentela media 0,48
Numerosità effettiva (Ne) 34,49

Attendibile 
se >2

TOTALI RIPRODUTTORI

Numerosità 18204 304

Numero di maschi 8999 26

Numero di femmine 9204 278
Incremento di 
consanguineità: 
5%
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Concludendo… 

Grazie per l’attenzione!
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